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一、基本信息
	实验室名称
	中文：内蒙古自治区代谢病调控与生物治疗重点实验室

	
	英文：Inner Mongolia Key Laboratory of Metabolic Disease Regulation and Biological Therapy

	实验室
简介
	实验室成立于2015年6月，2017年正式运行，2020年8月获批“内蒙古自治区代谢紊乱疾病基因调控重点实验室”。实验室以内蒙古自治区人民医院作为依托单位，位于门诊楼十三楼，占地面积2400平方米，基础建设投入1143万，拥有科研仪器设备252台，其中50万元以上大型仪器设备18台，总投入5923万元。全职工作人员27名，其中博士10名，硕士17名，高级职称7名，中级职称13名，入选“草原英才”3人，“321”1人。本实验室设有单独过滤排风、新风系统，不间断电源及备用电源设置，全实验室采用中央纯水自循环系统，按需设置了超纯水点。两套PCR实验区及一套整合在内的高通量基因测序实验区、细胞培养区、活细胞工作站、激光共聚焦平台、流式细胞分析及分选平台、分子病理平台、配备全套适配器离心机体系、蛋白快速分离纯化系统、全自动核酸提取及文库构建系统、新一代高通量测序仪、全套细胞培养设备和显微观察成像设备、基因工程菌株保存和培养相关设备、全套水平与垂直电泳仪及先进的图像分析处理系统、梯度PCR仪和荧光定量PCR仪、定量分析凝胶成像仪、双波长可见光分光光度仪和荧光分光光度仪、杂交仪、包括超低温冰箱、液氮罐等在内的低温冷冻体系生物样本库，并通过生物样本库管理软件实现对生物样本的信息化管理。设立超级计算机（简称“超算”）平台，实现组学数据等科研大数据本地化处理和运算分析。完善的实验环境为基础研究和应用研究提供了很好的平台。

	研究
方向
（据实增删）
	研究方向1
	消化道肿瘤代谢异常机制和生物靶向治疗系统研发

	
	研究方向2
	代谢病发病机制和生物靶向治疗靶点研究

	实验室主任
	姓名
	俞兰
	出生年月
	1974.12

	
	职称
	主任医师
	专业领域
	肿瘤及代谢病学

	
	任职时间
	2015年
	在依托单位职务
	主任

	学术
委员会主任
	姓名
	张志谦
	出生年月
	1967.8

	
	职称
	教授
	专业领域
	肿瘤学

	
	任职时间
	2018年
	所在单位及职务
	北京大学肿瘤医院细胞生物学研究室及基础教研室主任


二、本年度工作概述
	简要介绍实验室本年度研发条件与能力、科研水平与贡献、团队建设与人才培养、开放交流与运行管理等情况。存在的不足及下一步工作计划。
实验室本年度补充购入生物安全柜，蛋白电泳套装，小型高速离心机，二氧化碳培养箱等基础科研设备，提升了科研平台协作能力; 在原有科研成果的基础上, 成功获批自治区科技重大（分课题）1项，公立医院联合基金项目7项；发表文章5篇, 其中SCI收录3篇; 获2022年度内蒙古自治区医学会科技二等奖1项；软件著作权2项；招生2名研究生。面向社会的科普活动4次；学术委员会会议2次。实验室对外开放接外来人员收入室实验89人，协助指导2021级33名毕业生完成毕业科研项目。外派1人赴郑州大学第一附属医院进修；全年科室累计45人次参加各类学术会议及技术培训；参与完成公益义诊活动1次。
由于缺乏实验室智能化管理手段，外来实验人员平台使用率快速升高，导致实验平台仪器耗材损耗严重。
2025年工作计划：1. 实现实验室全信息化管理，促进大型仪器设备共享智能化管理的落地，有效解决外来人员入室管理、仪器损耗率高以及实验数据存储安全等问题。
2. 建设高标准、高质量的院级生物样本库，助力我院新的医疗技术、药物研发和疾病预防策略的产出，提升样本库的建设意义和应用价值。



三、年度建设情况
	实验室
经费
（万元）
	经费构成
	运行费
（万元）
	科研经费
（万元）
	仪器设备购置费
（万元）
	合计

	
	国家
	0
	0
	0
	0

	
	部门（地方）
	0
	80
	0
	80

	
	依托单位
	150
	137
	160
	617

	
	合计
	150
	217
	160
	697

	科研
条件
（当前情况）
	实验室面积
	3960平方米

	
	科研仪器、设备累计
	252台
	4780万元

	
	大型仪器、设备（50万元以上）累计
	18台
	3109万元

	科研
情况
（在研）
	承担国家自然科学基金
	3项
	经费
	99万元

	
	承担自治区自然科学基金
	5项
	经费
	43万元

	
	承担自治区科技计划项目
	4项
	经费
	200万元

	
	承担地市级项目（课题）
	23项
	经费
	114万元

	
	承担横向项目（课题）
	0项
	经费
	0万元

	
	合计
	35项
	
	456万元

	人才队伍
	固定人员
	27人

	
	高级职称
	6人
	中级职称
	13人
	初级职称
	8人

	
	流动人员
	0人

	
	高级职称
	0人
	中级职称
	0人
	初级职称
	0人

	
	院士
	固定
	0人
	百千万人才
	固定
	0人

	
	
	流动
	0人
	
	流动
	0人

	
	杰青或优青
	固定
	0人
	长江学者
	固定
	0人

	
	
	流动
	0人
	
	流动
	0人

	
	其他国家级人才
	固定
	0人
	
	固定
	0人

	
	
	流动
	0人
	
	流动
	0人

	
	省部级人才计划
	固定
	0人

	
	
	流动
	 0人

	运行管理

	管理制度
	53项
	是否全部实施
	是否□

	
	组建学术委员会
	是否□
	召开会议次数
	2次

	开放共享
	开放课题
	0项
	经费合计
	0万元

	
	仪器设施对外开放机时
	4500小时
	开展科普活动
	4次


四、成果统计
	获奖情况
	国家级奖励
	一等奖
	0项
	二等奖
	0项

	
	省、部级科技奖励
	一等奖
	0项
	二等奖
	0项
	三等奖
	0项

	
	行业科技奖励
	一等奖
	0项
	二等奖
	1项
	三等奖
	0项

	论文
专著
	发表论文
	共计
	5篇
	SCI
	3篇
	EI
	0篇

	
	专著
	国内出版
	0部
	国外出版
	0部

	知识
产权

	发明专利
	国际
	0项
	国内
	0项

	
	其它专利
	国际
	0项
	国内
	2项

	
	标准规范
	国际标准
	0个
	国家标准
	0个

	
	
	行业标准
	0个
	团体标准
	0个

	产学研
合作

	与高校、院所合作
	1项
	合作经费
	20万元

	
	与企业合作
	1项
	合作经费
	20万元

	行业
支撑
	成果转移转化
	0项
	转移转化收入
	0万元

	
	行业技术服务
	0项
	服务收入
	0万元


注：以上各表中所有数据指截止到统计年度所得数据或统计年度当年情况，项目经费指每个项目的总经费。
五、标志性成果介绍
	（以解决“卡脖子”技术难题，重大共性关键技术和前沿重大技术为目标，总结凝练1-3项标志性成果，介绍成果水平、产出与贡献，每个成果限500字）
1. 《Fusion genes landscape of lung cancer patients from Inner Mongolia, China》， 在新型融合基因的伴侣基因中，我们进一步发现ALK、ABCB1和GSTP1基因与非小细胞肺癌有关。ABCB1编码的膜相关蛋白属于ATP结合盒（ABC）转运体超家族，负责细胞内外膜间的分子转运。在头颈鳞状细胞癌和肝细胞癌等肿瘤中，已经发现了多个与ABCB1融合的基因伴侣，如ABCB1/CAPZA2、ABCB1/TP53TG1和ABCB1/XRCC5。然而，在肺癌中尚未报道ABCB1融合。谷胱甘肽S-转移酶（GSTs）是一类酶，在催化与还谷胱甘肽还原物结合的过程中，起到解毒疏水和亲电化合物的重要作用。在结肠腺癌、头颈鳞状细胞癌、膀胱尿路上皮癌和皮肤切除黑素瘤等肿瘤中，已经发现了多个与GSTP1融合的基因伴侣，如GSTP1/ABHD17、GSTP1/C1orf63、GSTP1/ATP5G3、GSTP1/KRT14、GSTP1/ARFGEF2、GSTP1/SF3B2、GSTP1/ELP4和GSTP1/KDM2A。然而，在肺癌中尚未报道GSTP1融合。
总之，我们在内蒙古的研究为了解与肺癌相关的基因融合做出了重要贡献，深入揭示了该地区特定的分子机制。我们构建了一份内蒙古地区肺癌特异性的全面基因融合图谱，并对该地区特定融合基因的频率、分布和特征提供了有价值的见解。我们鉴定和表征了八个新型融合基因，它们是SLC34A2-EPHB1、CCT6P3-GSTP1、BARHL2-APC、HRAS-MELK、FAM134B-ERBB2、ABCB1-GIPC1、GPR98-ALK和FAM134B-SALL1，在先前的研究中尚未报道过。这些融合基因在临床和病理方面具有重要的相关性，并可能成为潜在的治疗靶点。持续在这个领域进行研究有望推动我们对肺癌的认识，并改善治疗策略。

2.《Identification of Key lncRNAs Associated with Immune Infiltration and Prognosis in Gastric Cancer》研究系统地分析了胃癌中长链非编码RNA（lncRNA）和microRNA（miRNA）的转录组特征，建立了与胃癌相关的lncRNA-miRNA调控网络，这在领域内具有一定的原创性。基于24个靶基因的表达和权重系数，构建了胃癌患者的预后风险评估模型，其ROC曲线下面积（AUC）达到76.7%，显示出较强的预测能力。本研究鉴定了9个与胃癌预后相关的关键lncRNAs，特别是SNHG14，并进一步表明其作为潜在生物标志物和治疗靶点的价值。此外，明确SNHG14与免疫细胞浸润及免疫通路之间的显著关联，不仅局限于胃癌，还拓展到其他10种癌症类型，拓宽了研究的适用范围，有助于非编码RNA在多癌种免疫应答研究中的应用。本研究为未来胃癌的诊断、治疗及免疫疗法研究提供了理论基础。

3. 《二肽基肽酶 3( DPP3) 通过下调主要组织相容性复合体Ⅰ类链相关基因 B( MICB) 的表达抑制胃癌细胞的免疫逃逸》，研究成果表明，DPP3能够通过下调MICB的表达来抑制胃癌细胞的免疫逃逸功能。具体来说，敲除DPP3会促进胃癌细胞的增殖和迁移，而过表达DPP3的胃癌细胞则表现出相反的结果；研究发现 DPP3 与 MICB 的表达呈正相关，MICB 是NK细胞激活受体 NKG2D 的配体，能够增强 NK 细胞对肿瘤细胞的杀伤作用。敲减MICB后能逆转DPP3高表达引起的细胞表型变化及 DPP3 高表达引起的胃癌细胞抗肿瘤免疫活性。采用了多种实验方法深入的探讨了DPP3与MICB在胃癌发展中的作用，包括细胞培养、基因敲除和过表达、NK 细胞杀伤实验、全转录组测序、流式细胞术、动物实验等，实验设计严谨，结果可靠，不仅为DPP3在胃癌中的作用机制提供了新的视角，还为胃癌免疫治疗提供了新的潜在靶点。
该研究揭示了 DPP3 在胃癌发展中的抑癌作用，打破了以往对 DPP3 在其他癌症中促癌作用的认知，文章提供了DPP3作为胃癌治疗潜在靶点的实验依据，有助于开发新的胃癌治疗方案。通过揭示DPP3与MICB之间的关联，为胃癌的免疫逃逸机制研究领域贡献了新的知识，可能对提高胃癌患者的生存率和生活质量产生积极影响。




六、审核意见
	
实验室承诺所填内容属实，数据准确可靠。



实验室主任：
（单位公章）
年 月 日

	
依托单位审核意见



依托单位负责人签字：
（单位公章）
年 月 日

	
主管部门审核意见



主管部门负责人签字:
（单位公章）
年 月 日




